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内容概要

本书简介
《人类遗传连锁分析》（修订版）一书是美国哥伦比亚大学泽格.欧特（JurgOtt）教授所著。经
约翰.霍普金斯大学出版社（TheJohnsH0pkinsUniversityPress）同意，由北京农业大学杨达博
士翻译成中文。原出版社同意中文版自首次发行日期起，四年内可在中国大陆、台湾和香港发行与
销售。
全书系统地介绍了遗传连锁分析的原理与方法，内容深入浅出，引用文献资料丰富，是目前国
内生物学、医学、农学、畜牧学等专业高等院校不可多得的教材。主要读者对象是上述有关专业的
科技人员、教师、研究生。本书也可作为生命科学中其他专业人员以及大学本科学生的参考书。
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