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《生物信息学》

内容概要

《生物信息学(影印本)(先锋版)》是“现代生物学精要速览”系列之一。涵盖该学科所有重要专题；
易于学生理解和应试；是生物信息学领域最佳首选入门读物之一。全书共15章，全面、系统地概括了
生物信息学的核心内容，使学生能快速容易地进入这一领域，并很好地指导学习和考试。
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精彩短评

1、这本书很薄，是英文影印版，书也是比较中规中矩，对于入门来说还是可以的。不过如果想要深
入，还是要参考其他教材。生物信息学要想出好书不容易，本身这门学科就不是很成熟（国外可能好
些）。
2、本科买的，当英语阅读看。囧。一大半在往返计算所的火车上看的。作为入门书，还是相当不错
的，简单又全面。
3、手中有一本，作为被查概览还是不错的
4、俺读的bioinfo第一本外文教材。
5、复习还是好用的
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